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1 Software im Uberblick

1.1 Aligemeine Steuerung & Bedienung

Bei der Anwendungssoftware SpectrumIMAGE handelt es sich um ein Softwarepaket zur Steuerung
und Datenaufnahme der PerkinElmer Spotlight™ Produkte. Diese kann immer in Kombination mit
PerkinElmer Spectrum10, der IR-Anwendungssoftware, genutzt werden.

Anmerkung: Spectrum10 und Spectrum Image kdnnen nicht gleichzeitig auf das Spektrometer bzw.
Mikroskop zugreifen, wahrend Mikroskopiemessungen kann Spectruml10 aber offline zur
Auswertung genutzt werden.

Verbindung zwischen Spectrum10 und dem Spektrometer kann Uber Einstellungen — Geriite —
Spektrometer auswdhlen eingestellt werden

Einctellungen l Mavigation Hilfe

Verwaltung 3 .
N | Spektrometerauswahl
| Gerite ¥ | P

Q.a Datenexport und Email

I Banden Detektion

% Darstellung Spektrometer: [FrontierSL ,] Verbinden ]
Schichtdicke

% Quant oder klicken Sie hier, um offline zu arbeiten
& COMPARE [T] Immer dieses Spektrometer benutzen

W3 Bibliotheken und Spekirensuche

_"Eg Berechnungen

3;7[5 Makrog |
Standardansicht wiederherstellen

B Adulterant Screen

B Uberprifung

Wahlen Sie ein Spektrometer zum Arbeiten aus und dricken Sie Verbinden®

Spaktrometer hinzufigen Verbindung::

Spekirometer entfermen Nicht verbunden

Spaktromater auswihlen

1B[30 B

Automatisch verbinden

1.1.1 Steuerung der Grundfunktionen

Grundlegende Einstellungen kénnen in der Leiste der Grundfunktionen angepasste werden

3. SpectrumIMAGE - Spotlight 400 ===

Datei Prozesse Einstellungen.. Fenster Hilfe

o Offnen von aufgenommenen/gespeicherten Dateien

B, SpectrurnIMAGE - Spotlight 400
Prozesse Einstellungen... Fenster Hilfe
Offnen...

Speichern unter..,

Beenden
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o Einstellung eines Standardverzeichnisses

Einstellungen @

Standardverzeichnis fir die Datenspeicherung
C:\pel_data‘\Spotlight

| Andern... |

ok | [ Abbrechen | [ Hife |

o Zugriff auf verschiedene Hilfedateien

Z SpectrumIMAGE - Spotlight 400
p potlig

Datei Prozesse Einstellungen... Fenster
Inhalt und Index...
Alktionen...

Uber SpectrumIMAGE...

Arbeiten...

Spectrumlmage zeigt drei Fenster zur allgemeinen Steuerung:

3 SpectrumIMAGE - Spotlight 400 == Fon x|
Datei Prozesse Einstellungen... Fenster Hiffe

i 558 T T : Waronete ’ : J

C gibt die aktuelle Cursor-Position, B die Position der letzten Untergrundaufnahme
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o Probentischsteuerung
Umfasst alle Funktionen zum Einrichten der Messungen, Definieren von Messpunkten und -
parametern

i

o Kamerabild
Visuelles Bild der Probe und aktuellen Position

& amersh S

Mkrometer

Seite | 7
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o Steuerung

IR

~

A:800,800
I1: 10%

N<x
oo

0
o

Betriebsmodus

[Image-Modus v ]

Fokussierung

F
Automatisch

Blenden

Korrektur

-~

Automatisch

ikl

Parken -
Messtechnik
[ Reflexion v ]
Beleuchtun

Automatisch | 10 %

< ‘ »

| B
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Umfasst alle Gerateeinstellungen:

Aktuelle Cursorposition (X/Y/Z)
Position des unteren Cassegrainobjekivs (C)
Schema des Strahlenganges mit aktueller Stagehdhe

Messmodus: Punktmessungen/Image-Modus/ATR-Imaging
Spotlight Modell)

(Abhdngig vom

Fokussierung: Automatische Fokussierung oder Korrektur der Stagepsotion
Uber den Cursor

Blendeneinstellung:
(GroReneinstellung, Winkel)

Korrektur: Steuerung der Position des untern Cassegrainobjektivs
o Automatisch: Korrektur der Cassegrainposition, wichtig bei der
Verwendung einer Diamantzelle fiir Transmissionsmessungen
o Null/Parken: Positionseinstellung zum Ausbau des Cassegrainobjektivs

Messtechnik: Reflexion oder Transmissionsmodus

Beleuchtung: Einstellung der Lichtintensitat, automatisch oder individuell Gber
die Cursor anpassbar
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1.2 Gerateeinstellungen
Alle wichtigen Einstellungen wie Informationen zur Probe, Scanparameter oder Zubehoére kdnnen

unter Scan — Gerdteeinstellungen angepasst werden.

[E=3ER =)

['= || = |==]| [ 2 Scan- und Spektrometereinstellungen

# Scan- und Spektrometereinstellungen
Datei Einstellungen  Hilfe

QIHISR - | A DOIFISR K-

12
=

)

Datei || $¢2n | instrument [ Strahlengang | Zubehar | Optimaler

Datel ™| sean | instrument | | Zubehar | Optimaler S i
iomotinen Lo ] e o)
Speumpams: Sample o 4000.00 1 b 450,00 cm-1
Beschrebung: Optionen
Kommerter - Seorizp
Erheit: (4T -
Dauer

Anzahl durchzufiihrender Scans:
1

Zatspanne Scannen

1 Minuten
Hife

[] Vorschau zeigen
Hife

]
]

MIR

MIR

== Eol ==

R

= | @ [5d]| | % Scan- und Spektrometereinstellungen

% Scan- und Spektrometereinstellungen
Datei Einstellungen  Hilfe

Datei Einstellungen  Hilfe
QIHISHR L | | QIHISR A
Datei | Sean | Insitument || | Zubeher | Optimaler Scanbersich | Datei | Scan | instument |¢ Sirafiengang | Zubehér | Optimaler i
Einstellungen 0K oK
Auflésung ) R Abbrechen Ul Abbrechen
o Vv

Z I

2
)
=

(=

Datenpurktabstand: | 1.000 [¥] automatisch
©
Apodisienung: starkc - [FlcozHzo
Eaw £
Phasenkomeidur 2] Look Ahead
= )
Scangeschwindigket /s Iy
\ o N
Hife

Hiffe

MR MIR

[E=R N

%/ Scan- und Spektrometereinstellungen
Datei Einstellungen  Hilfe

QIFHEHR M-

| Zubehor {| Optimaler Scanb

.

L=

Datei | Scan | Instrument |

Konfiguration oK
benutzerdefiiert: Abbrechen

Einstellungen - Mikroskop.

Hife

MIR
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1.3 Ubersichtsdarstellung — die Probe im Uberblick

Einen Uberblicksauschnitt  iber einen gréReren Probenausschnitt kann mit einer
Ubersichtsdarstellung erstellt werden:
Probentischsteuerung: Ansicht — GréfSe des Ausschnitts wdhlen

t’ Probentischsteuerung E =

Datei Bearbeiten Bewegen Ubersicht Scan Einstellungen Hilfe
| Tischeinstellungen...
24817.0 Vorherige VergroBerung
StandardvergroBerung
1000 pm x 1000 pm

2000 pm x 2000 pm
5000 pm x 5000 pm

10000 pm x 10000 pm
10000
v Toolbar
5000 Map Rahmen
5 LineScan Markierungen
£ 0 Image Grenze C
B ; i
= v Markierungen
-5000
-10000
-15000
-20000
24817.0
373450 -30000 -20000 ~10000 0 10000 20000 30000 372450
Mikrometer
Position: 0,0, 0 [Tisch: Bereit |Spextrometer: Bereit Bereich: MIR

Die Ubersicht wird tiber Ubersicht — Ubersichtsdarstellung erstellen gestartet.
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2 Durchfiihrung von Messungen

2.1 Untergrundposition definieren

Es kann eine Untergrundposition festgelegt werden, an welcher immer die Untergrundaufnahme
erfolgen soll. Dies ist insbesondere wahrend der Aufnahme von Messsequenzen mit verschiedenen
Messparametern notwendig.

Zur Bestimmung der Untergrundposition den Probentisch zur gewlinschten Position navigieren,
unter Einstellungen — Untergrundposition festlegen die Position speichern

4 Probentischsteuerung \E] & =
Datei Bearbeiten Ansicht Bewegen Ubersicht Scan | Einstellungen | Hilfe

Nullpunkt setzen...

Blenden...
Untergrundposition festlegen
ATR-Kristallmarkierung als Ursprung festlegen

ATR-Kristallhohe festlegen...

E C
£ o
=
5000
-10000
-15000
-20000
-24817.0
-37245.0 -30000 -20000 -10000 0 10000 20000 30000 37245.0
Mikrometer
Position: 0, 0, 0 Tisch: Bereit }Spemmmem(: Bereit Bereich: MIR

2.2 Einstellung der Parameter fiir die Spektrenaufnahme

2.2.1 Probenpositionierung
Um Proben aufzulegen/positionieren: Probentisch Uber Joystick herausfahren oder Bewegen —
Position laden. Die Probenposition kann Uber Joystick verandert werden oder durch das Verschieben

des Cursors (C) Messfenster

ﬁprobenlischsteuerung = <
Datei Bearbeiten Ansi Ubersicht Scan _Einstellungen _ Hilfe

I Position laden

Tischmitte

Koordinaten wéhlen...
Markierung
Nullpunkt
Untergrund

Vorherige Position

Fenstermitte

£ ] C
: o
=
-5000
-10000
5000
-20000
24817,
-37345.0 -30000 -20000 ~10000 0 10000 20000 30000 37345.0
Mikrometer
|Position: 0. 0. 0 Tisch: Bereit }Spatmmelu: Bereit Bereich: MIR
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Betriebsmodus
[Image -Modus v J

Fokussierung -

o
Automatisch

Beleuchtun

I 4 |_| b

(=)

E=T e =

A:200,800
I: 10%
e

0

Z: 0

C:0

=

Betriebsmodus

Punkt-odus -
E P‘L.ri:t—MudJs

Image-Modus
ATR-Image-Modus

Blenden

| B

PerkinElmer’
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2.2.2 Fokussierung

Die Fokussierung auf die Probenoberflachen kann {ber den
Joystick oder (iber die Software erfolgen

o Automatisch

o Manuell Gber die Cursor

2.2.3 Beleuchtung
Die Einstellung der Lichtintensitat erfolgt Gber die Software:

o Automatisch (Standard 9% Licht)
o manuell Gber die Cursor

2.2.4 Blendeneinstellung

Die Blenden kénnen individuell an jeden Messpunkt angepasst
werden

Blendeneinstellungen @
Grife

S
Breite: oo pm
Hahe: 100 pm
Drehung: 0 Grad

Werte kbnnen hier eingeben werde oder die GréRRe und Position
interaktiv Gber den Rahmen im Fenster Kamerabild anpassen
werden

Seite | 12
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2.2.5 Messpunkt definieren

Punktmessungen koénnen an markierten Punkten auf der Probe durchgefiihrt werden. In der
Markierung wird X, Y und Z-Position sowie Winkel der Blendeneinstellung gespeichert.

Diese Messpunkte werden im Kamerabild oder in der Ubersichtsdarstellung tber Rechte-Maus
,Markierung hinzufligen” definiert oder unter Probentischsteuerung — Bearbeiten — Markierung
hinzufiigen

ﬁ Probentischsteuerung IE £
Datei Ansicht Bewegen Ubersicht Scan Einstellungen  Hilfe
E Markierung hinzufiigen @
24817, Markierung l6schen |
Alle Markierungen loschen
2000 :
Map Einstellungen...
Line Scan Einstellungen...
1500,
10000
5000
&
E c
]
5 ey
=
5000
-10000
-15000
20000
248170
-37145.0 -30000 -20000 -10000 @ 10000 20000 30000 ITMED
Mikrometer
Pesition: 0, 0, 0 Tisch: Bereit Spekirometer: Bereit Bereich: MIR

2.3 Spektrenaufnahme

2.3.1 Untergrundaufnahme
Die Untergrundaufnahme sollte mit den Parametern erfolgen, welche auch fiir die Probemessungen
angewendet werden. Bei Einzelpunktmessungen den Probentisch manuell an die
Untergrundposition bewegen, die Untergrundaufnahme starten lGber: Scan — Untergrund aufnehmen

Seite | 13
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2.3.2 Einzelpunktmessung
Die Spektrenaufnahme erfolgt Scan — Verhdltnisspektrum aufnehmen oder Einkanalspektrum
aufnehmen

# Probentischsteuerung E =

Datei Bearbeiten Ansicht Bewegen Uber;\rht Einstellungen  Hilfe

[ S T T A e

24818.0 Monitor...

Verhaltnisspektrum aufnehmen...
20000
Einkanalspektrum aufnehmen...

Untergrund aufnehmen...
15000

Image aufnehmen...
10000 Image in markierten Bereichen aufnehmen...

In markierten Bereichen fokussieren

5000 Image Untergrund aufnehmen...
5
o ATR-Image aufnehmen...
E 0 .
2 ATR-Kristall-Image aufnehmen...
= ATR-Untergrund aufnehmen...
5000
Alle Punktmarkierungen scannen...
10000 Map aufnehmen...
Line Scan durchfihren...
15
e Anhalten
20000
-24818.0
ATUES 20000 20000 -10000 o 10000 20000 30000 73455
Mikrometer
Pesition: 0, 0. 0 Tisch: Bereit ‘Smum Bereit Bereich: MIR

Das Einkanalspektrum beinhaltet das Untergrundspektrum und das Probenspektrum, wahrend das
Verhaltnisspektrum bereits mit dem Untergrundspektrum korrigiert wurde und somit das
Probespektrum darstellt.

2.3.3 Messsequenz
Prinzipielles Vorgehen:
o Untergrundposition definieren
o Messpunkte festlegen liber Markierung hinzufiigen
o Datenaufnahme Uber Scan — alle Punktmarkierungen scannen

2.4 Verwendung des MikroATR-Objektivs

2.4.1.1 Positionieren des MikroATR-Kristalls
Der MikroATR-Kristall wird (ber die Stellschrauben justiert. Die Eindringtiefe bzw. Starke des
Kontaktes kann tiber die Schraube am Schaft justiert werden.
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Die Position des Kristalls kann mithilfe eines Tapes auf einem Objekttrager, auf den der Kristall
abgelassen wird, Uberprift werden. Der Kristall sollte zentral auf die Blendenmitte justiert werden.

KirER ]
3150

3100

3050

3000

Mikrometer

2950

2850

2800

2775.1
34000

33900
Mikrometer

2.4.1.2 Einzelpunktmessungen
o Untergrundaufnahme mit ausgefahrenen Kristall in Luft

o Spektrenaufnahme: im gewilinschten Messpunkt fokussieren, Kristall absenken
und auf die Probe absetzen, Verhiltnisspektrum aufnehmen

2.4.1.3 Messsequenzen

Messpunkte definieren,

Untergrund mit ausgefahrenem Kristall in Luft aufnehmen,
Spektrenaufnahme liber Scan — alle Punktmarkierungen scannen,
ATR-Modus auswahlen!

O O O O

Die Spektrenqualitdit kann vor jeder Messungen {iber den Monitormodus Uberpriift werden

(Auswahl tber Icon g§I§)

Bei der Verwendung des MikroATR-Objektivs kann (iber Fokussierung der Kontakt zwischen Probe
und Kristall optimiert werden.
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2.5 LineScan

LineScan kann in Transmission, Reflektion oder unter Verwendung des MikroATR-Objektivs
angewendet werden.

2.5.1 Einstellung des LineScans
Probentischsteuerung — Bearbeiten — LineScan-Einstellungen

ﬁPmbantl’schstauerung E 3
Datei Ansi:ht Bewegen Ubersicht Scan Einstellingen Hilfe

Markierung hinzufiigen @l
==

Markierung loschen

Alle Markierungen laschen

2000

Map Einstellungen...

Line Scan Einstellungen...
15000,

10000
5000
L
2
E a C
5 B_ff
=
5000
-10000
-15000
-20000
-24817.0
-3745.0 -30000 -20000 -10000 L] 10000 20000 30000 3ITMED
Mikrometer
Pasition: 0, 0, 0 | Tisch: Bereit |5pdhume‘la. Beseit Bereich: MIR

2.5.2 Definieren der Scanparameter
Verwendung des Mikro-ATR-Objektivs: ATR-Modus auswahlen!
Line Scan-Einstellungen @

Scanmodus

() Binkanalspekiren (@) Verhaltnisspekiren

Scaneinstellungen

von: 4000 anm-1  bis: 750 am-1

Anzahl
Scans:

Geratekonfigurationsdatei

Intervall: 200  an-1

[]untergrund aufnehmen alle Punkte

a alle Punkte

Line Scan definieren

[ ok | [ abrechen | | il
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2.5.3 Definieren LineScan-Einstellungen
Folgende Einstellungsmoglichkeiten sind vorhanden:
o Koordinaten (Beginn und Ende der Datenaufnahme)

| B

PerkinElmer’
For the Better

o Intervall der Datenpunktaufnahme (Abstand zwischen zwei Messpunkten) in X- und Y-

Richtung
o Anzahl der Datenpunkte in X- und Y-Richtung

B | Erweiterte Line Scan- Einstellungen

Linienkoordinaten

x1 1000 BT -

Intervall Datenpunkte

100 pm 30

-1000  pm

2 1000 pm  ¥2 1000 pm

Hilfe

I E gH[}]ﬂ

Alle Parameter koénnen eingegeben werden oder

Ubersichtsdarstellung angepasst werden.

t, Probentischsteuerung

Linienkoordinaten

X1 8079 |um

X2 9004 pm
X

Mikrometer
g

Intervall

100 pm

51 Erweiterte Line ScanEn e

interaktiv.  im

Siel=]

D

[ Aktualisieren |

o T | ]
m
o
Y2 3726 m
Datenpunkte
- [Che
(sssicen

2800

2585.0

7650.5 8000 8500 9000 9500 9850.5
Mikrometer

|Position: 8851, 3585, -908 Tisch: Bereit [Spdtm: Bereit [Bereich: MIR

Kamerabild oder
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2.5.4 Aufnahme des LineScans

Datenaufnahme Uber Scan — LineScan aufnehmen

Line Scan starten =3

Standardverzeichnis: C:\pel_data\spotlight\Default

Line Scan-Dateiname:
puswahlen | [ Monitor | [ untergrund | (zusommenfassung| [ mife |

Die Zusammenfassung zeigt alle ausgewéhlten Parameter im Uberblick.

Line Scan-Zusammenfassung @
Line Scan-Dateiname
JIsc Schliefien
Gerateeinstelungen
Konfigurationsdatei:
Strahlmodus:  Verhalinisspet Scans: 1
Blendentyp:  rechteckig GroBe:  100,100m
Scanbereich: 4000 bis 750 on-1  Interval: 2 am-1
Line Scan
Linenkoordinaten Intervall Messpunkte
X1: 8051 Y1: 3019 pm 100 pm 13
X2 9021 Y2: 3739 pm
Untergrundposition: -1000,-1000,0 pm
Untergrund aufgenommen alle Punkte
Autofokussierung Punkte
ATR-Mode: ia

2.6 Mapping

Mapping kann in Transmission, Reflektion oder unter Verwendung des MikroATR-Objektivs

angewendet werden.

2.6.1 Einstellung der Map

Probentischsteuerung — Bearbeiten — Map-Einstellungen

% Probentischsteuerung

ik

24517 Markierung loschen

Markierung hinzuftigen @
==
Alle Markierungen Iaschen
2000
Map Einstellungen...

Line Scan Einstellungen...
1500,

Datei [Bearbeiten | Ansicht Bewegen Ubersicht Scan  Einstellungen  Hilfe

10000
5000
5
£ C
o
: LGy
=
-5000
-10000
-15000
-20000
-24817.0
-37345.0 -30000 -20000 -10000 ] 10000 20000 30000 3750
Mikrometer
|Pesition: 0, 0, 0 Tisch: Bereit |Spektrometer: Bereit Bereich: MIR

| B

PerkinElimer’
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2.6.2

Definieren der Scanparameter

Verwendung des Mikro-ATR-Objektivs: ATR-Modus auswahlen!

2.6.3

Map-Einstellungen @
Scanmodus
(1 Einkanalspektrum
Scaneinstellungen
won: 4000 om-1 his: 750 om-1
Intervall: 4.00 om-1 Anzahl Scans: 1
Konfigurationsdatei:
[T untergrund aufnehmen alle Punkte
ng alle Punkte
[] ATR-Modus
| ok | [ abbrechen | | Emeitert | | Hife |

Definieren Map-Einstellungen

Folgende Einstellungsmoglichkeiten sind vorhanden:

@)

O

GesamtgroRe (Grenzen links & rechts, oben & unten)

| B

PerkinElimer’
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Intervall der Datenpunktaufnahme (Abstand zwischen zwei Messpunkten) in X-

und Y-Richtung

Anzahl der Datenpunkte in X- und Y-Richtung

7 | Erweiterte Map-Einstellungen
Grenzen
liriks: -500] pm oben: 500 i
rechts: 500 pm unten:  -500 pm
Intervall Datenpunkte
¥-Achse: 100 pm ¥-Achse: 11
Y-Achse: 100 pm ¥-Achse: 11

Ok

Abbrechen

1]
E |E|

Hilfe
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Alle Parameter kdnnen eingegeben werden oder Uber den Rahmen der Map im Kamerabild oder

Ubersichtsdarstellung interaktiv angepasst werden

ﬁ Probentischsteuerung E]@\'—ﬁ—\
Datei Bearbeiten Ansicht Bewegen Ubersicht Scan Einstellungen Hilfe
3 [GA [ S B3 T A R N
45850
4400
4200
o Eméatmﬁap-finsteffungen @
Grenzen
: Lo )
s links: 8280  pm oben: 3885 pm
5 rechts: 9080  pm unten: 2949 um
g = Intervall Date kte
i terv: atenpuni
= 2400 X-Achse: pHm X-Achse: 9 E
Y-Achse: 104 pm Y-Achse: 10
0 Aktualisieren Eidses) e )
3000
2800
2585.0
76505 8000 8500 9000 9500 9650.5
Mikrometer
[Position: 8851, 3585, -908 Tisch: Bereit IS"‘““‘""" Bereit Bereich: MIR
2.6.4 Aufnahme der Map
Datenaufnahme Gber Scan — Map aufnehmen
Map-Aufnzhme starten @
Standardverzeichnis: C:\pel_data\Spotiight\Default [I]
Map-Dateiname: Abbrechen
guswah\en.‘.] [ Monitor ] [gnbergrund] [zusammem'assung] [ Hilfe ]
Zusammenfassung zeigt alle ausgewahlten Parameter im Uberblick
Map-Zusammenfassung @
Map-Dateiname
fam Schliefien

Gerteeinstelungen

ATR-Modus: nein

Konfigurationsdatei:
Strahimodus:  Verhalnisspel Scans: 1
Blendentyp:  rechteckig GriBe: 100, 100um
Scanbereich: 4000 bis 750 com-1 Interval: 4 cm-1
Map

Grenzen Intervall

links: 8150 oben: 4085 pm ¥-Achse: 100 pm
rechts: 9150 unten: 3085 pm ¥-Achse: 100 pm
Untergrundposition: -1000,-1000,0 pm
Untergrund aufnehmen alle Punkte
Autofokussierung alle Punkte

Messpunkte
X-Achse: 11
¥-pchse: 11
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3 Imageaufnahme

Images kdnnen in Transmission oder Reflexion aufgenommen werden

3.1 Untergrundaufnahme
Scan — Image-Untergrund aufnehmen

ﬁ Probentischsteuerung L |3
Datei Bearbeiten Ansicht Bewegen Ubersicht Einstellungen  Hilfe
e =||= Geriteeinstellungen...
i 8 [ [ [ P2 1 I T )
24817.0 Menitor...
Verhiltnisspektrum aufnehmen...
20000
Einkanalspektrum aufnehmen...
Untergrund aufnehmen..,
15000
Image aufnehmen...
10000 Image in markierten Bereichen aufnehmen...
In markierten Bereichen fokussieren
5000 Image Untergrund aufnehmen...
g
® ATR-Image aufnehmen...
E 0
g ATR-Kristall-Image aufnehmen...
= ATR-Untergrund aufnehmen...
-5000
Alle Punktmarkierungen scannen..
-10000 Map aufnehmen...
Line Scan durchfahren...
3000 Anhalten
20000
-24817.0
-27245.0 -30000 -20000 -10000 0 10000 20000 30000 37245.0
Mikrometer
Position: 0, 0, 0 Tisch: Bereit Spektrometer: Bereit Bereich: MIR

Fiir Transmissionsmessungen wird der Untergrund gegen Luft, fiir Reflexionsmessungen auf einem
Goldspiegel aufgenommen. Vor der Datenaufnahmen koénnen die Parameter der
Untergrundaufnahme angepasst werden, wie sie flr die Probenaufnahme benétigt werden.

Image-Untergrund aufnehmen @

Scaneinstellungen

Scans pro Pixel:

Geschwindigkeit: | 1.0 | omfs

Darstellungseinstellungen

von: 4000 cm-1
bis: &30 cm-1
Pixelgrébe
(T18.25um (@) 25 pm () 50 pm
Position
X -1000 0]
= -1000  pm

[ Mach der Datenaufnahme schiiefien

[ Start l [Abbred"uen l [ Hilfe
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3.2 Imageaufnahme

Scan — Image aufnehmen

3.2.1

t’ Probentischsteuerung = 3
Datei Bearbeiten Ansicht Bewegen Ubersicht Einstell Hilfe
4 ji‘ @l g; J_ DC‘F Geriteeinstellungen...
24817.0 Menitor...
Verhaltnisspektrum aufnehmen...
20000
Einkanalspektrum aufnehmen...
Untergrund aufnehmen...
15000
Image aufnehmen...
10000 Image in markierten Bereichen aufnehmen...
In markierten Bereichen fokussieren
5000 Image Untergrund aufnehmen...
'
£ ATR-Image aufnehmen...
E 0
g ATR-Kristall-Image aufnehmen...
= ATR-Untergrund aufnehmen...
5000
Alle Punktmarkierungen scannen...
10000 Map aufnehmen...
Line Scan durchfuhren...
0 Anhalten
20000
-24817.0
-37345.0 -30000 20000 -10000 0 10000 20000 30000 37345.0
Mikrometer
Position: 0, 0, 0 Tisch: Bereit |Spextrometer: Bereit Bereich: MIR

Definition der Imageparameter

Vor der Imageaufnahme kénnen die Messparameter individuell angepasst werden.

| B

PerkinEimer’
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Image Einstellungen

| Einstellungen | Probe |

Image Einstellungen

Datei Frobe

Experimentname:

Default

Dateiname:
C:pel_data"Spotlight' DefaultImage fsm

Kommentar:

Scaneinstelungen
Scan von: 4000 cm
Scan bis:
Laflésung:
Scans pro Pixel:

Spiegelgeschw.:

Pixelgrd be

) 625 um

@ 25um

() 50 pm

geschatzte Dateigrolie: 0.6 Mb
geschatzte Daver: 0.7 min

letzte Untergrundaufr kein giiltiger Untergrund vorhanden

geschatzte Dateigrolie: 0.6 Mb
geschatzte Daver: 0.7 min

letzte Untergrundaufr kein giltiger Untergrund verhanden

Image aufnehmen ] [ Ahbrechen] [ Hilfe

Image aufnehmen ] [ Ahbrechen] [ Hille
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Image Einstellungen

Ursprungsposition
X Y: Z
8650 pm 3584 pm -505 pm
Gréike
Breite: Hohe:
508 um 357 pm
21 16 px

geschatzte Dateigrolie: 0.6 Mb
geschatzte Daver: 0.7 min

letzte Untergrundaudr kein giltiger Untergrund vorhanden

Image aufnehmen ] [ ﬁdgbrechen] [ Hilfe

4 Datenaufnahme mit ATR-Imaging

4.1 Einbau des ATR-Imaging Zubehors

=] = | ==
Beim Wechsel zwischen Punktmessungen und ATR-Imaging
- kann das Zubehor Uber eine Schritt-fiir-Schritt Anleitung der
A:800,200 .
I 10% Software eingebaut werden
.0 . . .
v 0 Auswahl ATR-Imaging Modus im Betriebsmodus
Z: 0
c:0
Betriebsmodus r
ATR-Imaging-Modus B3
Punkt-Modus -
Bitte Gberpriifen Sie, ob das ATR-Imaging Zubehér eingesetzt ist und
Punkt-Modus fahren Sie fort mit OK. Andernfalls:
Image-Modus _ )
ATR-Image-Modus 1: Fahren Sie den Probentisch nach oben,
|

2: Entfernen Sie das untere Cassegrain-Objektiv,
3: Fahren Sie den Probentisch nach vorne und nach unten.
4: Entfernen Sie den Probenhalter.

5: Setzen Sie das ATR-Imaging Zubehér varsichtig ein und stellen
Sie sicher, dass die Sicherungsschrauben angezogen sind.

6: Fahren Sie fort mit OK,

Der Motar fiir das untere Cassegrain-Objektiv wird in die untere
Parkposition bewegt.

fook | [ Abbrechen
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4.2 Kristallposition registrieren

Nach dem Einsetzen des ATR-Imaging Zubehdrs muss die Kristallposition anhand einer Markierung

auf der Kristalloberflache registriert werden.

ATR Register Crystal

Assistent fur die Nullpunktsbestimmung des ATR-Kristalls

Position Wizard

» Kiistallposition
reqgistrieren

==

Assistent fur die Registrierung der ATR-Kristall-
Position

Fiir das ATR-Imaging muss der Kristall auf die
optische Achse ausgerichtet sein.

1.Um den Kristall auszurichten, suchen Sie bitte
nach der Markierung am Kristall und
bewegen Sie die Markierung in den Kreis.
‘Wahlen Sie Zur Kristallposition bewegen.

Zur Kristallposition bewegen

2. Fokussieren Sie bitte auf die Oberflache des
Kristalls und zentrieren Sie das Bild.

3. Wahlen Sie Beenden, um den Mittelpunkt des Kristalls
als Nullpunkt festzulegen.

| B

PerkinEimer’

ITEE

750

3800

23500

Mikrometer

4000

4050

-4105.4

Fertigstellen Abbrechen

4.3 Untergrundaufnahme

Die Untergrundaufnahme erfolgt ,in Luft”,

Probenteller!

25210

2400 2200
Mikrometer

kein Kontakt zwischen dem Kristall

2200 2100 20130

und dem

Scan — ATR-Untergrund aufnehmen

Assistent fir die ATR-Untergrundaufnahme

=

# Probentischsteuerung
Datei Bearbeiten Ansicht Bewegen Ubersicht [Scan | Hilfe

EEAAEE ERER

2000

15000

10000

2000

Gersteeinstellungen..

Monitor..

Verhaltnisspekirum aufnchmen..
Einkenalspekirum aufnehmen

Untergrund aufnehmen.

Image aufnehmen..
Image in markierten Bereichen aufnchmen.
In markierten Bereichen fokussieren

Image Untergrund aufnchmen...

= ATR-Image aufnehmen...
E o
g ATR-Kristall-Image aufnehmen...
= ATR-Untergrund aufnehmen...
)
Alle Punktmarkierungen scannen..
10000 Mazp aufnehmen...
Line Sean durchfahren..
Er
e Anhatten
20000
248180
aruss a0 20000 10000 3 10000 20000 00 mmHss
Mikrometer
[Position: 00,0 Tisch: Bereit [Spestrometer. Bereit Bereicn: MIR

ATR Imaging
Background Wizard

Welcome to the ATR Imaging Background Wizard

1. Fokussieren Sie bitte auf die Oberfliche des

¥ Untergrund fiir
Parameter

~

w0

ATR-Kristalls und zentrieren Sie das Bild.

Zur letzten Kristallpostion bewegen

Der ATR-Kristall muss sauber und trocken
sein und darf nicht in Kontakt mit der Probe
stehen

Bitte wihlen Sie fiir die Untergrundmessung
eine Aufldsung und eine Pixelgrolie

(Vegronerung)
Aufiosung: 16 v et
Spiegelgeschw.: [0 =1 ems
Pixelgrofie £ 1 58um

" 6.25um

Sie benotigen fur jedz Kombination aus
AufiBsung und VergroBerung enen sigenen
Untergrund

Wihlen Sie Beenden, um den Tisch
zuriickzufahren, das Mikroskop zu
fokussieren und den ATR-maging Untergrund
aufzunehmen
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4.4 Imageaufnahme einer Probe

Das Messprozedere mit ATR-Imaging wird Uber einen Wizard in

angeleitet.

| B

PerkinElimer’

der Software Schritt flir Schritt

t‘ Probentischsteuerung

Datei Bearbeiten Ansicht Bewegen Uber;\cht Einstellungen  Hilfe

ATR Imaging Wizard

Probeninformationen

Autom he
Bearbeitung

Geratfir die

Probenaufbringung

vorbereiten

Modus

Dieser Assistent hilftin bei der Aufnahme
eines ATR-Images lhrer Probe

Exper

Bitte geben Sie einige Informationen zu dem ATR-Image an:

|Defaun

Probenaufbringung und

-befestigung
Foku rung

Uberpriifen

Dateiname:

|C:\peLu ata\Spotlight\Defaul\ATRImage. fsm

Andern

Kommentar:

Bitte wihlen Sie Weiter um fortzufahren.

Abbrechen

ATR Imaging Wizard

« Probeninformationen

» Automatische
Bearbeitung
Gerat fir die
Probenaufbringung
vorbereiten

Probenaufbringung und

Rl {elall el cessdngen.
24818.0 Monitor...
Verhaltnisspektrum aufnehmen...
20000
Einkanalspektrum aufnehmen...
Untergrund aufnehmen...
15000
Image aufnehmen...
10000 Image in markierten Bereichen aufnehmen...
In markierten Bereichen fokussieren
5000 Image Untergrund aufnehmen...
.
£ ATR-Image aufnehmen...
E 0
2 ATR-Kristall-Image aufnehmen...
= ATR-Untergrund aufnehmen...
5000
Alle Punktmarkierungen scannen...
10000 Map aufnehmen...
Line Scan durchfihren...
e Anhalten
20000
-24818.0
ATUES 20000 20000 -10000 o 10000 20000 30000 73455
Mikrometer
Pesition: 0, 0. 0 Tisch: Bereit ‘Spddlumeha Bereit Bereich: MIR
Assistent far die ATR-Image Aufnahme @ Assistent fur die ATR-Image Aufnahme
fir die D e im ATR- Spektren nach Aufnahme sofort

bearbeiten

Michten Sie die aufgenommenen Daten automatisch
bearbeiten lassen?

. ATR-Kristal-lmage subtrahieren

Image-Datei:

|Nnne

Auswihlen

Neues ATR-Kristall-image aufnehmen

* Grundiinienkorrektur

" keine automatische Bearbeitung durchfuhren

™ Assistent fir die Probenaufbringung Gbergehen

Um fortzufahren, wiéhlen Sie bitte Weiter.

<Zurick  [f weter> ] [Ahbre:han

44.1

Fir die Imageaufnahme kénnen Parameter fiir eine automatische Spektrenbearbeitung ausgewahlt

werden

Automatische Korrekturen

4.4.1.1 Kristall Image

Bild von sauberem Kristall, Differenz zum Probenbild um Stérbanden des Kristalls zu vermeiden (fur

jede Auflésung neues Image notig)
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4.4.1.2 Grundlinienkorrektur
Automatische Basislinienkorrektur, die auf alle Spektren des Images angewendet wird (kann
alternativ auch nach der Datenaufnahme angewendet werden: Prozesse — Grundlinienkorrektur)

\&:| Durchschn. Ext. ATRImage ) [ E | [z
Datei Bearbeiten Ansicht | Prozesse | Gehe Zu Hilfe
ﬁl Hl =) | HBEl %l Ableitung bilden...
150,0 .
I ST Glatten... ’;‘%E i
Mormierung...
100 . i 0,053
Differenzspektrum bilden...
0,045 l
Atmospharenkorrektur
5D 0,037
_ ATR-Korrektur...
o
‘uE'i Grundlinienkorrektur 0.029
2 - i 0,021
E (ST i Struktur anzeigen
> % 0,014
=0 | ¥ 5 Rauschen vermindern !
” 3 0,006
100 | . b ] -0,002
s f
: - 0,010
-150.0 T T — T : T . —
-150.0 -100 -ED i} 50 100 1500
Wikrometer
Assistent far die ATR-Image Aufnahme Assistent fur die ATR-Image Aufnahme
Assi: fur die Pr Assistent fur die Probenaufbringung

ATR Imaging Wizard

e Probeninformatio

Automatische
Bearbeitung
Gerat fur die

vorbereiten

Probenaufbringung und
-befestigung

Fokussierung

uberprufen

Einstellungepn i
Datenaufn

1.Losen Sie bitte die Probenanpresseinheit.
2. Bitte bewegen Sie die Kristallhatterung von
der Probenhalterung weg.

ATR Imaging Wizard

Probeninformationen

Automatische
Bearbeitung

RPZ

Gerat fiir die
Probenaufbringung
vorbereiten

» Probenaufbrinqung und
-befestiqung

Fokussierung

iiberpriifen

Einstellungeg
Datenaufn

3. Bitte driicken Sie Weiter um fortzufahren.

ACHTUNG: Der Probentisch wird zum
Probenursprung bewegt. Die Bewegung in X-
sowie Y-Richtung ist nicht moglich.

<Zuiick ||| Weiter> || [Abbvechen

Sie die Probe. gt

Sie sie (vorzug:
mit einer Pinzette) so, dass der zu betrachtende Bereich
sichtbar ist.

Bitte wahlen Sie Weiter um fortzufahren.
VORSICHT: Der i wird i
um die Oberflache des Kristalls zu zeigen.

<Zuiick [i ‘weiter> | [Abblechen
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Assi far die ATR-Image A

ATR Imaging Wizard

Probeninformatio

Automatische
Bearbeitung

Gerat fur die
Probenaufbringung
vorbereiten
Probenaufbringung und
-befestiqung
Fokussierung
Gberprifen
Einstellungeg
Datenaufny

fur die P ingung

[ Schritt 1 rSchn'ﬂZT Schritt 3 Y Schritt 4 \

S

Bitte zentrieren Sie die Probe manuell (NICHT mit dem
Joystick).

Bitte wahlen Sie Weiter um fortzufahren.
VORSICHT: Der Probentisch wird automatisch abgesenkt,
um die Oberflache des Kristalls zu zeigen.

< Zuriick. J[ Weiter > ] [Abbrechen]

| B

PerkinElmer’
For the Better

Assistent fir die ATR-Image Aufnahme

ATR Imaging Wizard

« Probeninformationen

Automatische
Bearbeitung

Gerat fir die
Probenaufbringung
vorbereiten
Probenaufbringung und
-befestiqung
Fokussierung
Gberpriifen
Einstellungen i
Datenaufn,

==

furdie P

Bewegen Sie die Kristallhalterung zuriick zur Probe und
senken Sie sie vorsichtig ab.

Bitte wahlen Sie Weiter um fortzufahren.
VORSICHT: Der Pr wird i
um die Oberflache des Kristalls zu zeigen.

< Zuriick ][ Weiter > ] [Abbvechen

Assistent fir die ATR-Image Aufnahme

ATR Imaging Wizard

« Probeninformationen

Automatische
Bearbeitung
Gerat fiir die
Probenaufbringung
vorbereiten

» Probenaufbringung und
-befestiqung
Fokussierung
tiberpriifen
Einstellungegfi
Datenaufnj

Assistent fiir die Prob ingung

Bitte aktivieren Sie die Probenanpressung, indem Sie den
Schieber nach Links bewegen.

Bitte wahlen Sie Weiter um fortzufahren.
VORSICHT: Der Pr wird
um die Oberflache des Kristalls zu zeigen.

< Zuriick. ][ Weiter > ] {Abbrechen
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55

fiar die ATR-Image Aufnah

Assi: far die ATR-Image Aufnah
Fokussierung iiberpriifen Einstellungen fir das ATR-Image

BRD

ATR Imaging Wizard ATR Imaging Wizard

Bitte wahlen Sie geeignete Einstellungen
fiir das ATR-Image.

Probeninformationen Probeninformationen

Bitte fokussieren Sie auf die Oberflache des ATR-Kristalls
und zentrieren Sie das Bild.

Automatische

2 Aufl E 16 3
Bearbeitung utiosung T cm
Gerat fiir die Scans pro Pixel b -
Probenaufbringung ufbringung .
vorbereiten vorbereiten Spiegelgeschw.: 10 x| cmis
Probenaufbringung und : Scan von: 4000 o
-befestigung -
Fokussierung : : Scan bis: 630 el
iberpriifen 0
= Pixelgrafie: " 156um ¥ 525m

Einstellungeg =
Datenaufn - Probengrofe: 100 v| x [100 *| ym

': geschatzte Dateigrofe: (0.5 WB

-

M= Ty Sy L — geschétzte Dauer: 0.4 min

prs

Energie anzeigen

Wahlen Sie bitte Beenden, um den Probentisch zur
Fokussierung auf die Probe anzuheben und die
Datenaufnahme zu beginnen.

Bitte wahlen Sie Weiter, um den Fokus zu bestatigen.

¢ Zuriick, ][ FEertigstellen J [ Abbrechen

< Zuiick || Weiter> i[Abbrechen

4.5 Wechsel zu Punktmessungen oder Imageaufnahmen
Der Wechsel vom ATR-Imaging Modus zurick zu Punkt- oder Imageaufnahmen erfolgt durch die
Auswahl des entsprechenden Modus in der Steuerungsleiste (Betriebsmodus). Der Wechsel des
Zubehors wird Uber eine Schritt-flir-Schritt-Anleitung in der Software unterstitzt.

Exit ATR-Imaging-Modus

Bitte Gberprifen Sie, ob das ATR-Imaging Zubehér entfernt ist und fahren
Sie fort mit OK.
Andernfalls:

1: Fahren Sie den Probentisch nach worne und nach unten.
2: Entfernen Sie bitte das ATR-Imaging Zubehér,

3: Setzen Sie bitte den Probenhalter in.

4: Fahren Sie fort mit K.

Fir das Einsetzen des unteren Cassegrain-Cbjektives wird der untere
Cassegrain-Motor nach oben gefahren.

OK l ’ Abbrechen
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5 Auswertung von Einzelspektren

Einzelspektren konnen mit der Grundsoftware Spectrum bearbeitet oder ausgewertet werden. Die
Spektren werden in Spectrum IMAGE als *.sp-File gespeichert, welche in Spectrum10 direkt gedffent
werden konnen. Einzelspektren konnen aber auch lber ,drag&drop” von SpectrumIMAGE nach
Spectrum10 kopiert werden.

6 Auswertung eines LineScan

6.1 Darstellung von Spektren
Ansicht — Spektrum zeigen: Anzeige des aufgenommenen Spektrums an einer bestimmten Position
des LineScans, diese kann liber den Horizontal-Cursor im Image ausgewahlt und beliebig verschoben

werden
I -
1] Line Scan - Lack_schnitt_ls.lsc [f=r|[-=|[E3m] | | A Spektrum bei 120 (Lack_schnitt_Is.lsc) [= = |[=]
Datei Bearbeiten Ansicht Prozesse GeheZu Hilfe Datei Bearbeiten Ansicht Prozesse Hilfe
E = 4=+ x = =l — +
[ [T e e 2 e TS [ 5] O 5 S = I
29,1 ! Abs. =3 _
i 1858 ] 20 |
250 L 1,505 80 |
1 I 1,352 . 70 |
200 ’
E lI 1 1,199 2 |
g 1,046
‘uE‘J 15 ! 50
e 0,893 o
H j
. 0,747 w |
0,594
20 |
) 0,441
10
0,288 41 . . . . y
0.0 4000,0 000 2000 1500 1000 TE00
0,135 Wellenzahl
4000.0 3500 3000 2500 2000 1500 50,0 !
Welenzahl a spektrum bei 120 (lack schnitt Is.lsc}

6.1.1 Spektren extrahieren
Alle in einem LineScan aufgenommenen Spektren kénnen mit der Funktion Spektren extrahieren in
ein Zielverzeichnis exportiert werden.

M Line Scan - Lack_schnitt_ls.lsc E\@

Bearbeiten Ansicht Prozesse GeheZu Hilfe

Gﬁnen“l ﬂ If
H ==
1

Speichern unter...

Abs.
C p—
Informationen 16858
1,512
SchlieBen '
1,352
Spektren extrahieren... 1,199
Spektren importieren... : 1,048
0,893
Drucken “ '
k 0,747
Druckeinstellungen...
0,587
B
0434
o0 0282
4000,0 2000 2000 80,0 | 0128
Wellenzahl
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6.2 Intensitatsprofil liber Wellenzahl anzeigen

Zeigt das Profil der Absorptionsintensitat einer bestimmten Wellenzahl Gber den gesamten LineScan
an, Auswahl der Wellenzahl tiber den Vertikal- Cursor im Image

\4:| Line Scan - Lack_schnitt_ls.lsc - [ Atmosphsrenkorreitur Lisc | - st
Datei  Bearbeiten [Ansicht | Prozesse GeheZu Hilfe
Art der Darstellung wahlen..
) Darstellung anpassen...

thetige VergroSerun
Kreuz-Cursor

Honzontaler Cursor

St ormationes
dormatione

Méromoter

wo Autoweite Z

’ , Autoweite X
. | Autowerte ¥

StandardvergroBerung

v Toolbar

Spektrum anzesgen

Bereschomatedwertipeitrum anzeigen
rofd antesgen

Intensititsprofil Gber Wellenzahl anzesgen

\&y| Line Scan - Lack_schnitt_ls.lsc = [ & |[ 52 | || i Profil bei 2610 em-1 ( Lack schnitt_Is.lsc) =n =R
Datei Bearbeiten Ansicht Prozesse GeheZu Hilfe Datei Bearbeiten Ansicht Prozesse GeheZu Hilfe
= | Fr A M I+
[ [T I 5 [ e A S S 3] = [re Eo@ e =] 3]+
221 Abs. 082 _
1,658 ] ]
250 1,505 .
1,352 I
200 1,198 0.4 |
% 1,046 5
E 150 ] 0.3 |
g 0,893
=
100 0,747 02
0,594
50 0,441 0.1
0,288 0,03 ]
0.0 0135 0.0 £0 100 150 200 250 2391
40000 350 2000 2500 2000 1500 mon| Wikrometer
Wellenzahl profil bei 2610 cm-1 { lack schnitt Is.Isc }

Seite | 30



SpectrumIMAGE Softwareleitfaden 1.0

6.3 Differenzspektrum

| B

PerkinElmer’
For the Better

Von allen aufgenommenen Spektren kann eine Differenz mit einem Referenzspektrum erstellt

werden.
Prozesse — Differenzspektrum bilden

Q Line Scan - Lack_schnitt_|s.lsc E@I
Datei Bearbeiten Ansicht | Prozesse | GeheZu Hilfe
@ Ableitung bilden...
AT 5 Abs.
1 Glatten... 0,803 1
MNermierung...
250 ) ) 0,607
1 Differenzspektrum bilden...
0,410 .
- Atmosphérenkorrektur
200 4 0213
-~ ATR-Korrektur...
% G - - 0,017
T rundlinienkerrektur
E | X -0,1&0
= Struktur anzeigen
100 | Rauschen vermindern -0,368
-0,565
= | 0,781
]
0,958
0.0 T .l T T T 1 |-1,188
4000,0 3500 3000 2500 2000 1500 7500 '
Wellenzahl

Differenzspektrum erstellen L]
Ursprungsdaten
C:'\pel_data‘spectr -  Referenzspektrum (in Datei):
C:'pel_data\spectral,
Spekirum auswahlen. ..
Faktor
Automatisch bestimmen

von:  4000,00 em-1 bis: 750,00 cm-1

7 Auswertung von Mapping/Imaging-Dateien

7.1 Offnen von Dateien

Gespeicherte Image/Map-Dateien kénnen in verschiedenen Modi ge6ffnet werden:

Bildtransformation wahlen

Verflugbare Transformationen:

@ Durchschnittliche Extinktion
) Durchschnittliche Transmiss
) Bestimmte Wellenzahl
) ChemiMap

2 Bandenwverhiiltnis

() Korrelationsvergleich

OK

Abbrechen

Hilfe

i

o Durchschnittliche Extinktion — Darstellung der aufgenommenen Rohdaten, jedes Spektrum

wird mit seiner absoluten Absorptionsintensitat dargstellt

o Bestimmte Wellenzahl —Darstellung Intensitdtsverteilung einer einzelnen Wellenzahl im

gesamtem Image/Map

o ChemiMap — Darstellung eines spezifischen Bandenbereiches (User-festgelegt oder auf eine

Substanzklasse spezifisch)

Bandenverhaltnis — Darstellung Intensitatsverhaltnis zweier Banden im Verhaltnis

o Korrelationsvergleich: Darstellung Korrelationsverteilung eines Refernezspektrums mit dem

gesamten Image/Map
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Aufgenommene Mapping- oder Imagedaten kdnnen in verschiedenen Modi dargestellt werden.

Art der Darstellung auswahlen
Verfiigbare Darstelungen

@) Falschfarben
" Falschfarben mit Hihenlinien

_ Héhenliniendarstellung

7.3 Allgemeine Funktionsleiste

Datei Bearbeiten Ansicht

_J Bildiberlagerung
_) Drahtgitterprojektion Abbrechen

) 30-Oberflachenprojektion Hilfe

Pk g

Hilfe

=

FIEI =

S

1 2 3 4 5 6

1 Offnen

2 Speichern

3 Drucken

4 Text einfligen

5 Art der Darstellung

6 Darstellung anpassen

7 vorherige VergroRerung
8 Kreuzcursor

9 Autoweite Z

10 Autoweite X

11 Autoweite Y

12 StandardvergréBerung

11 12
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7.4 Darstellung von Spektren

Spektren kdnnen Uber verschiedene Wege dargestellt werden.

7.4.1 Drop-Down-Menii, Ansicht”

Spektren konnen an jedem beliebigen Messpunkt aus den Mapping- oder Imagedateien extrahiert

werden.

44| Dorchechn. Ext.{ ATRImage )
Dater  Bearbeten [Anucht) Prozesse GeheZu Hite

EE Ast des DarsteSung wiihien

Darstellung anpassen

% i Kreuz-Cursor

Bddwfoemationen.

MArometer

Autowete Z
Autewete X ol

Autowete ¥

Standardvergroberung

'-.-. v Tociber F«z

Spektrum anzesgen
Berechamattelwentspektrum anzeigen
Quenchnatsprofil secuigen

7.4.2 Allgemeine Funktionsleiste von Imagedateien

Dateir Bearbeiten Ansicht Prozesse Hilfe

51 [T [ [ 8 [ Y o 3]

1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 1O0ffnen
2 Speichern

3Drucken

4Text einfligen

5 Darstellung anpassen

6 vorerhige VergdBerung

7 Vertikaler Cursor

8 Autoweite X (Darstellung des Spektrums im gesamten Wellenzahlbereich)

9 Autoweite Y (Darstellung des Spektrums mit vollstandingen Banden)

10 StandardvergréRerung (Darstellung des Spektrums in vollstandiger X- und Y-Weite)

| B

PerkinElimer’
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7.4.2.1 Spektrum anzeigen
\&| Durchschn. Ext.( ATRImage[Das Rauschen wurde vermindert] -... [ = |[ @ |[ 22 | [ ] =n R
Datei Bearbeiten Ansicht Prozesse GeheZu Hilfe
100
35 |
0]
: 5
E
§ 0
75
T
65,1 . . . . y
4000,0 000 2000 1500 1000 T44.0
Wellenzahl
Mikrometer spektrum 2 bei 20, 23 {(atrimage[das rauschen wurde vermindert] - [ atmosphérer

7.4.2.2 Bereichsmittelwertspektrum anzeigen

\&s| Durchschn. Ext.( ATRImage[Das Rauschen wurde vermindert] -... [ = || @ |[ 28 | [ i

Datei Bearbeiten Ansicht Prozesse GeheZu Hilfe Bearbeiten Ansicht Prozesse Hilfe

WT

Wik rometer

g28 T T T T 1
4000,0 3000 2000 1500 1000 T440
Wellenzahl

mittelwertspektrum 1 bei 89, -57 (atrimage([das rauschen wurde verminderi] - [ Z#g"

7.4.2.3 Querschnittsprofil anzeigen

0.0 Abs. 0.,0401 _
0,081

0,035 |

0,020 |

0,025 |

0,021 o020

Mikrometer

0.015 |

0,005 |

0.0015 T T T T T T T T T T |'r\
0.0 50 100 150 2093
rschnittsprofil { durchschn. atril
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An Einzelpunkt von Interesse mit rechter Maus ,,Spektrum zeigen” oder einen Bereich von Interesse

markieren und ,Mittelwertspektrum zeigen”

_'g__] Durchschn. Ext.( ATRImage )

=1 EoR =

Datei Bearbeiten Ansicht

Prozesse GeheZu Hilfe

150.0

100

Mikrometer
o

-150,0
-150.0

-100

EFBCREG

50

0
Mikrometer

S]]

Gewichtung3
1.0000

1.0000

Hierhin bewegen

Markierung setzen

Spektrum zeigen

- ; ; -0.1303
50 100 150,0 0.1158

-0.0075]

Q Durchschn, Ext.( ATRImage - [ Atmospharenkorrektur [Das R J Spektrum 2 bei 29, -57 (ATRImage - [ Atmospharenkerrektur 1) EI@
Datei Bearbeiten Ansicht Prozesse GeheZu  Hilfe Datei Bearbeiten Ansicht Prozesse Hilfe
E1 1 Bl I [ 2 i e v 2 1 S R N 1 e [ B e B
o o ]
10 100 |
85 |
50
20
£ -
E ) £ 85 |
% 8D
50 7 |
. 70 |
%2 . . . . .
-150.0 40000 3000 2000 1500 1000 Ta4.0
4500 -100 ) [ ) 100 150.0 Wellenzahl
Mikrometer spektrum 2 bei 29, -57 {atrimage - [ atmospharenkorrektur 1}

Q Durchschn. Ext.( ATRImage - [ Atmospharenkorrektur ][Das Ra... E

Datei Bearbeiten Ansicht

Prozesse GeheZu Hilfe

EIEIE

180,0

100

Mikrometer
o

-100

-150,0

-100

-850

24 (i o A e S

Gewichtung1

Einzoomen
Ausgewahltes Gebiet speichern

Mittelwertspektrum berechnen

-0.1303
50 100 150.0 D.1158

0
Mikrometer
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7.4.4 Spektren extrahieren

Alle in einer Map oder einem Image aufgenommenen Spektren kénnen mit der Funktion Spektren
extrahieren in ein Zielverzeichnis exportiert werden.

= E=n )

lé] Durchschn. Bxt.( ATRImage )
Datei | Bearbeiten Ansicht Prozesse GeheZu Hilfe

Offnen... EI]"’
Speichern unter... Abs,
B . . 0,081
Ausgewdhltes Gebiet speichern...
. 0,053
Informationen
. 0,045
SchlieBen
0,037
Spektren extrahieren... 0,029
Spektren importieren... 0,021
0,014
Drucken
) 0,005
Druckeinstellungen... 0,003
= i
B | i 4 0,010
-150,0 | . L IS .|
1500 -100 o 100 1500 -0,018
Mikrometer
7.5 Prozesse zur Auswertung
\&:| Durchschn. Ext.( ATRImage ) =R ==
Datei Bearbeiten Ansicht | Prozesse | GeheZu Hilfe
@ Ableitung bilden...
150.0 = Abs.
ety | Glatten... 0,081 —1
= MNormierung...
100 g . ; 0,053
Differenzspektrum bilden...
0,045.
Atmospharenkorrektur
0,037
- ATR-Korrektur...
"E Grundlinienkerrektur 0.029
£ i 0,021
= Struktur anzeigen I
i | Rauschen vermindern 0.014
al 5 13 ) 0,006
00 | El (v A 0,002
i il 1
| . SR |: ]E \‘} 0,010
B i
-150.0 T T T T L 1 -0,018
500 10D -ED [ 0 100 1500
Mikrometer
1

7.5.1 Atmosphdrenkorrektur

Vermindern der Wasserdampf- und CO2-Absorption in allen aufgenommenen Spektren der
Map/Image

7.5.2 Rauschen vermindern

Vermindern des Rauschens in allen aufgenommen Spektren
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7.5.3  Struktur anzeigen
Auswertefunktion zur Analyse der chemischen Komponenten und ihrer Verteilung im Image/Map
(Hauptkomponentenanalyse); eine Spezies von IR-Spektren wird mit einer Farbe dargestellt, dadurch
ist eine direkte Aussage Uber die Anwesenheit differenzierbarer Komponenten und die Verteilung
der verschiedenen Komponenten moglich

150,0 Gewichtun

100

Mikrometer
(=)

-180,0

-180.0 -100 =20 0 50 100 1500 -C
Mikrometer -0.0075

-0.1303

In der Ebenenverwaltung konnen die Parameter fiir die graphische Darstellung der
Strukturverteilung bearbeitet werden.

Ansicht liberlagern zeigt die Verteilung aller ausgewéhlten Ebenen. Ebenen kdénnen lber verbergen
aktiviert oder deaktiviert(h in der Auflistung) werden. Die farbliche Darstellung kann individuell
angepasst werden

Ebenverwaltung - Durchschn, Ext.{ ATRImage }
-
. Ansicht
QDurchschn. Ext.[ ATRImage ) ) . ) ) )
. . . | ©einzein @ dberl () auswahlend  Uberl [average  +|
Datei Bearbeiten Ansicht Prozesse GeheZu Hilfg -~ sinz=in & Uberiagem (L auswanien Eriappungen: | Average i
M= "
1 1 I 2 e e
P master - =
00 E—rrrr— [ to ] [ Enfigen |
Gewichtung2.imp | = |
100 Gewichtung3.imp B [ Runter ] [ Laschen ]
h Gewichtung4.imp
h Gewichtung5.imp
_ %0 h Gewichtung6.imp [ an Hauptebene ausrichten
z h Gewichtung7.imp
E i] h Gewichtunad.imp | []verbergen
B
% - Ebene Ordinatenskalierung (Z)
) Mame: GewichtungL.imp [ Autoskalierung
-100 Farbe: Red - ]
=00 Gewichtungen fir den Faktor 1 von 4000 ‘ ’
1500 -100 0 100 150,0
Mikrometer Fe=t 4 I
Grenzwert: [Tinvertieren
0,0932 [ durchsichtig
<« [ b [keine Maske -0,0074 1,0000
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Ansicht einzeln zeigt die Verteilung einzelner Ebenen und damit einzelner Strukturen.

-

Q Durchschn. Ext.( ATRImage )
Datei Bearbeiten Ansicht Prozesse GeheZu Hilfg
ElE1 Bl [E] P i = B I
1500
100
i)
g
ER
£
= 5
-100
-150,0
-150,0 -100 [i] 100 1500
Mikrometer

Ebenverwaltung - Durchschn, Ext.( ATRImage )
Ansicht

@ einzeln () dberlagern (7 auswahlend
Ebenenliste
h master -
Gewichtung?2.imp E
Gewichtung3.imp
h Gewichtung4.imp
h Gewichtung5.imp
h Gewichtungf.imp
h Gewichtung7.imp
h Gewichtunag®.imp i
Ebene
Name: Gewichtung L.imp
Farbe: Red - ]

Gewichtungen fur den Faktor 1 won 4000

Maske
Grenzwert: [Tlinvertieren
0,0932 [] durchsichtig
1 b [ keine Maske

Average

’ Hach l ’Enﬁ]genl

’ Runter l ’ Léschen ]

[~]an Hauptebene ausrichten

[ werbergen

Ordinatenskalierung (Z)
Autoskalierung

-0,0074 1,0000

Ansicht — auswdéhlend gibt zusatzlich eine Information tGber den Anteil einer Komponenten.

M Durchschn, Ext.{ ATRImage )
Datei Bearbeiten Arnsicht Prozesse GeheZu Hilfg
E11E] B (I [ P e [ s T
150,0
100
5D
]
R
£
= )
-100
-150,0
-150,0 100 [i] 100 50,0
Wikrometer

Ebenverwaltung - Durchschn, BExt.( ATRImage )
Ansicht

() einzeln () iiberlagern @) auswahlend

Ebenenliste

h master -
42,5% Gewichtung2.imp E
43.2% Gewichtung3.imp

h Gewichtung4.imp

h Gewichtung5.imp

h Gewichtungs.imp

h Gewichtung7.imp

h

Gewichtungs.imp i
Ebene
MName: Gewichtung1.imp
Farbe: Red vl

Gewichtungen fiir den Faktor 1 von 4000

Maske
Grenzwert: [Tlinvertieren
0,092 [*] durchsichtig
< b [Clkeine Maske

Average

[ Hach ] lEinﬁ]gen]

[ Runter ] [ Léschen ]

[~] an Hauptebene ausrichten

|| verbergen

Ordinatenskalierung (Z)
Autoskalierung

-0,0074 1,0000
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7.5.4 Normierung
Alle Spektren einer Map oder eines Images konnen auf einen Grenzwert normiert werden.
Mormierung @
Dateiname
C:\pel_data\spectral2014}
Peak/Abszisse Nullpunkt
() keiner
Grenzwert: 1,5 A ~
(@) gutomatisch
von: 580,00 am-1 ) manuell
bis: 4000,00 cm-1 2324,00 cm-1
Hife
Abs. Abs.
0,010 0,850
019.0
0,009 0,792
0,007 0,729
0,006 0 0,668
% 0,005 % 0,608
5 0,003 5 800 0,547
S 0002 || = 0,489
0,000 00 0,426
-0,000 0,366
1 -0,002 m’;’g 1 0,305
285955 26800 27000 27200 27370,4-0,003 285555 28500 27000 27200 27370, 0244
Mikrometer Mikrometer
T
1.4 |
1.0 |
o 08
2
0.6
0.4
0.2
:I':}D T T T T 1
4000,0 2000 2000 1500 1000 580.0
Wellenzahl
spektrum 4 bei 26983, 782 (Ifd4336.fsm - [ normierung 1)
7.5.5 Ableitung bilden

Die Spektren einer Map oder eines Images konnen auch als Ableitung dargetsellt werden.

Ableitung bilden =
Ordnung
@ erste () zweite (O dritte () vierte
) ; Abbrechen
Schrittweite der Berechnung
@5 09 D13 019 D25 ©37 D4 O 149 ;
| Durchschn. Ext.( Lfd4336.fsm - [ Ableitung bilden ] ) [F= o= |[wE3m] | iz Spektrum 7 bei 26958, 782 (Lfd4336.fsm - [ Ableitung bilde...[ = |[ = |[ &2 |
Datei Bearbeiten Ansicht Prozesse GeheZu Hilfe Datei Bearbeiten Ansicht Prozesse Hilfe
= el 4 x| ] — *
[ T 2 e e i [ [ [recff Jei v <] 1]+
Abs. A
o 0,000
0185 .
0,000 100.2
) 0,000 ot |
0 0,000
5 ' 0,000 ® 1000
E =0 -l 0,000
g . - ' 8.9
= = 0,000
e 'f ~ { oo w2
' o 0.000 w72
— il . 0,000 40000 3000 2000 1500 1000 580,0
2T000 27200 z7370,4 0,000 Wellenzahl
Mikrometer spektrum 7 bei 26958, 782 {Ifd4336.fsm - [ ableitung bilden 1)
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Glatten ist eine Funktion zur Verminderung des Rasuchens in den Spektren einer Map oder eines

Images.
-
Glatten \EI
Algarithmus
_ .
@) Blockdurchschnitt () Savitzky-Golay
.
Schrittweite der Berechnung -
@5 ©9 ©13 @19 925 ©37 04 0149 -
1&| Durchschn, Ext.[ Lfd4336 fsm ) [~ |[E30] | it Spektrum 6 bei 26983, 757 (LFd4336.Fsm) (o=@ ][=]
Datei Bearbeiten Ansicht Prozesse GeheZu Hilfe Datei  Bearbeiten Ansicht Prozesse Hilfe
= =l 4 B ~ — +
El B B [ o e (=] <= [red e 21T
Abs. e
0,010
10150 _
la — 0,009 o
-—
ol ~ 0,007
00 | i
L d < ~— b.008 = o5
z - 0,005 =1
E j
g 0,003
5 0,002 )
0 |
™ 0,000
-0,000 .
600 =
583,0 -0.002 4000,0 3000 2000 1500 1000 580,0
288855 28800 27000 27200 27370,4-0,003 Wellenzahl
Mikrometer spektrum 6 bei 26983, 757 (Ifd4336.fsm!
‘| Durchschn. Ext.( Lfd4336.fsm - [ Glatten 1) [= | @ |[ 22 | | . Spektrum 5 bei 26983, 782 (Lfd4336.fsm - [ Glatten ) =N =R <=
Datei Bearbeiten Ansicht Prozesse GeheZu Hilfe Datei Bearbeiten Ansicht Prozesse Hilfe
= ] e Y a el — *
15 e i I (S 3] [reef Lot ] 3] ]
Abs. 1024
0,010 ]
1018,0
100 |
%8
£ B o=
£
g
= 24
=
0,000 -
-0,000 w08 .
. . . X 4000,0 1000 2000 1500 1000 £80,0
28555,5 28800 27000 27200 273704 Wellenzahl
Mikrometer spektrum 5 bei 26983, 782 (Ifd4336.fsm - [ glatten 1)

7.5.7 Grundlinienkorrektur

Bei der Grundlinienkorrektur handelt es sich um eine automatische Basislinienkorrektur, die auf alle

Spektren der Datei angewendet werden (bei der Aufnahme mittels ATR Imaging kann die

Grundlinienkorrektur bereits direkt nach der Datenaufnahme durchgefiihrt werden und muss nicht

gesondert zur Auswertung erfolgen).

e
Grundlinienkorrektur

Grundiinie im Bereich
von:
m-4
bis:
om0 e
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7.6 Graphische Auswertungen von Mapping- oder Imagedatein

Verschiedene Funktion zur Auswertung und graphischen Darstellungen von Verteilungen kénnen
liber das Drop-Down-Menii ,, Ansicht” ausgewahlt werden.

| Spektrum 2 bei 29, -57 (ATRImage - [ Atmosphsrenkorrektur J[... | < |- (=) fatam]
Datei Bearbeiten Prozesse Hilfe

. m m Dasstellung anpassen... l—

| w70, ] Vorherige VergroBerung
el Vertikaler Cursor
10 Extinktion (A) /Transamission (%T)
w Autoweite X
0 Autoweite Y \
S Autoskaberung Y
= "
by Autoskalierung aus
® StandardvergroBerung
- Tootbar
v Intensitats-Image Ober Wellenzahl anzeigen
) ChemiMap anzeigen
VO e— —
00 Bandenverhalitnis-Image anzeigen 7440

7.6.1 Intensitatsimage liber Wellenzahl anzeigen
Intensitatsverteilung einer (durch verschieben des Cursors) definierbaren Wellenzahl (ber das
gesamte Image/Map

A Spektrum 2 bei 29, -57 (ATRImage - [ Atmospharenkorrektur J[... EI@ M Abs. bei 2895 cm-1 ( ATRImage ) EI@
Datei Bearbeiten Ansicht Prozesse Hilfe Datei Bearbeiten Ansicht Prozesse GeheZu Hilfe
] . Ry e IS T
ElF B N e R EF B R 22 [ R A
| +
07,0 5.0 . E - Abs.
105 ] 1€ I 1 0,150
‘ | % i
100 | 100 S Ee ; 0,134
%5 ! | 0,117 l
= 0,101
%0 |
5 0,084
T "
7 &= £ 0
E 0,088
20 | = |
0,052
50
7 ]
0,035
70 | -100 0,018
£33 ] 0,002
4p00,0 3000 2000 1500 1000 T440 -150.0
0,014
Wellenzahl 500 -100 50 0 50 w1500
spektrum 2 bei 29, -57 (atrimage - [ atmospharenkorrektur 1[das rauschen wurde Wikrometer
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7.6.2 ChemiMap
Darstellung der

| B
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Intensitatsverteilung eines definierten Bandenbereiches (iber das gesamte

Image/Map, Basispunkte und Integrationsgrenzen kénnen grafisch festgelegt werden oder auf

spezische Werte eingetragen

A Spektrum 2 bei 29, -57 (ATRImage - [ Atmospharenkorrektur ][... | = || =] || 3 |

\&:| ChemiMap- User 1% { ATRImage ) o = =]
Datei Bearbeiten Ansicht Prozesse Hilfe Datei Bearbeiten Ansicht Prozesse Gehe Zu  Hilfe
H I + el [z B3 Eq
] 1 B 1 i BN ER B R ] 51 0 5 [ 2 [ = A S
1070 _ 150,0 a.u.
105 ] 0,071 ]
100 | 00 0,084
25 0,055 .
50
20 0,045
g 0,041
— ,
# & ] E o
2 0,034
&0 | S
0,027
7 | 50
0,013
70 |
-100 0,012
639 ] . . . 0,004
4000,0 2000 2000 1500 1000 7440 L1500 0003
Wellenzahl R0 100 ) 0 = 100 150,0 '
spektrum 2 bei 29, 57 {atrimaqge - [ atmospharenkorrektur J[das rauschen wurde Mikrometer

Die Parameter fiir diese Auswertung konnen individuell Gber die Eingabe im entsprechenden
Dialogfenster oder interaktiv in der Grafik angepasst werden.

J Spektrumn 2 bei 29, -57 (ATRImage - [ Atmospharenkorrektur ][.. | = || = || 3 |
Datei Bearbeiten Ansicht Prozesse Hilfe
M
ElE1 Bl i G RN B Bl
1070 _
105 |
100
35 | Bereichseinstellungen | B |
0 () Keine Basispunkte () 1 Basispunkt (@) 2 Basispunkte
7 o=
1 Basis 1: 2983,3 am-1 Basis 2: 21976 am-1
£ |
Vo 2976,6 cm-1 bis: 27058,3 am-1
75
| [C|Reflexion Flsche: 0,06  Abs. cm-1
83,8 ] . [ OK. ] [ Abbrechen ]
4000,0 2000
Wellenzahl
spektrum 2 bei 29, -57 (atrimage - [ atmospharenkorrektur [[das rauschen wurde
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7.6.3 Einzelwellenzahldarstellung
Darstellung der Intensitatsverteilung einer zuvor definierten Wellenzahl
Datei (Grundfunktionsleiste Sepctrumimage) — Offnen — Bestimmte Wellenzahl; gewiinschte
Wellenzahl auswahlen

Abs.
0,148

0,131
0,113
0,085
0,077
0,058

0,041 n

0,023

A

Mikrometer

Einzelwellenzahldarstellung

Wellenzahl: cm-1

| ref. wellenzahl: cm-1
0,005

Skalierungsfaktor: 1,000 -0,014

[ Ok ” Abbrechen ] [ Hilfe -150,0 -100 -50 . ‘o ] : 100 150,0 B
Mikrometer

7.6.4 Korrelationsvergleich
Die Verteilung einer bestimmten Komponente/Referenzspektrums in der analysierten Probenfliche
kann Uber einen Korrelationsvergleich visualisiert werden.
Datei (Grundfunktionsleiste Sepctrumlmage) — Offnen — Korrelationsvergleich
Auswahl des Referenzspektrums sowie spezifischer Analyseparameter

Einstellungen fir den Spektrenvergleich mit COMPARE
Vergleichen mit Referenzspekirum

C:\pel_data'spectral 2014420140528 ConstantiaHuedk\Folie2_2_1\Spektrum

Auswahlen. ..

Filter Im Bereich vergleichen
[] Gewichte nach Aufldsung von: 4000,00 em-1
7] Gewichte nach Intensitat/Rasuchen bis: 2000,00 am-1

C02 Banden ausnehmen

Gewichte nach H20 l Hilfe ] l Abbrechen ]

H20 Banden ausnehmen l ok ]
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M Durchschn. Ext.{ ATRImage - [ Atmospharenkorrektur [Das R| A Spektrum 2 bei 29, -57 (ATRImage - [ Atmospharenkorrektur ) EI@
Datei Bearbeiten Ansicht Prozesse GeheZu Hilfe Datei Bearbeiten Ansicht Prozesse Hilfe
= M * A M — +
(5] ]2 [ @lele gl sl <] | [S]a] et Jas =] ] 4]
15,0 07,0
105 |
00 100 |
85 |
50
0 |
% =
E o 3 25 |
£
= 20
-5 7= |
70
-100
82,3 ] : . . . .
-150,0 4000,0 2000 2000 1500 1000 T440
4800 -0 80 ) £ 0 1500 Wellenzahl
Mikrometer spektrum 2 bei 29, .57 (atrimage - [ atmospharenkorrektur 1)
150, Korr.
099 [
0,906
0,815 '
0,724
g 0,634
b 6
E
g 0,543
=
E o
\ 0,457
1
0,366
0,276
0,185
0,094
-180,0 -100 50 0
Mikrometer

7.6.5 Differenzspektrum
Von allen aufgenommenen Spektren kann eine Differenz mit einem Referenzspektrum erstellt
werden.
Prozesse — Differenzspektrum bilden

M Durchschn, Ext.{ ATRImage[Das Rauschen wurde vermindert] -... EI@

Datei Bearbeiten Ansicht | Prozesse | GeheZu  Hilfe

Ableitung bilden...
Glatten... Abs.

0,088
MNormierung..
100 ; ; 0,051
Differenzspektrum bilden...
0,043 .
- Atmosphérenkorrektur 0035
. ATR-Korrektur...
e Grundlinienkorrekt 0.0z
E o J' rundiinienkorrektur Differenzspektrum erstellen @
ar 0,019
z 5 . Struktur anzeigen Ursprungsdaten
v - 0,011 ATRImage_NR.fsm —  Referenzspektrum {in Datei):
-0 ' Rauschen vermindern ' - Abbrech
: prr—
. 0,003
o 4 0013 Faktor
L ! ' Automatisch bestimmen
150, |
e T T T T -0,021
-150,0 -100 =50 1] 5 von:  4000,00 cm-1 bis: 74400 cm-1

Mikrometer
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8 Dokumentation

8.1 Einzelspektren

Einzelspektren werden als *.sp-File gespeichert, welche in Spectrum10 ge6ffnet werden kdnnen. Die
* sp-Files enthalten alle Messparameter mit denen das Spektrum aufgenommen wurde (Datei —
Information)

Status Information @
L Spekirum 2 bei 25, 43 (ATRImage) == N
Bearbeiten Ansicht Prozesse Hilfe Created : 27.05.2014
= Analyst : Spotlight400
— *
ey ;l {] Description :
Speichern unter... Spekirum 2 bei 26, -43 (ATRImage)
SchlieBen
Informationen S
Drucken
Druckeinstellungen...
75 |
Abscissa : cm-1 Ordinate : %T
70 | Start : 4000,00 Max : 108,36
- End: 744,00 Min : 66,00
T T T T 1 Interval -8,00 -
40000 3000 2000 1500 1000 T44.0 Points : 408
Wellenzahl
spektrum 2 bei 26, 43 (atrimage)

Unter Instrument werden auBerdem alle Informationen zu dem verwendeten Gerat gespeichert.

8.2 Visuelle Mikroskopaufnahmen/Ubersichtsdarstellungen
Die visuellen Mirkoskopaufnahmen und Ubersichtsdarstellungen kénnen als *vw.-File gespeichert
werden, welche weiterhin mit SpectrumIMAGE ged6ffnet werden kbnnen.Diese Dateien beinhalten
auch dargestellte Markierungen oder LineScan-, Map- oder Imagegrenzen.
AuBerdem konnen diese Darstellungen als *bmp-File gespeichert werden oder (iber Bearbeiten —
Kopieren zum Beispiel in MS Office Dokumente eingefligt werden.

224 Folie2 2 1.vw [E=H ECH =)
Datei Ansicht _ Hilfe

Kopieren |

Text hinzufagen...

100
-
5}
g oa
g
=
=

-100

-193.8 £
-2533 -200 -150 -100 50 o 50 100 150 200 2573
Mikrometer
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8.3 LineScan-, Map- oder Image-Dateien

LineScan Dateien werden als *.Is-Datei gespeichert. Map- und Image-Dateien werden als *.fsm-Datei
gespeichert. Sowohl *.Is- als auch *.fsm-Dateien beinhalten nicht nur die aufgenommen Spektren,
sondern auch alle Messparameter und Gerateinformationen.

Alle Darstellungen der Rohdaten oder grafischen Auswertungen kénnen lber Bearbeiten — kopieren
als Grafik zum in Beispiel MS Office Dokumenten eingefligt werden.

Uber Bearbeiten — Text einfiigen kénnen auRerdem Kommentare in die Dateien eingefiigt werden.

\é:| Durchschn. Ext.( ATRImage ) =N Eol =<

Datel | Bearbeiten | Ansicht Prozesse Gehe Zu  Hilfe

E Kopieren E

. _ Abs.
Text hinzufiigen... }- 0,081

0,053
0,045 ll
0,037

0,029
0,021
0,014
0,005
-0,003
-0,010

Mikrometer

50,0 -100 ] 100 150,0 -0,m8
Mikrometer
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